Wizytowka naukowa kandydata na promotora
maksymalnie 2 strony — powinna to by¢ synteza najwazniejszych elementow dorobku
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Dyscyplina naukowa

Nauki biologiczne

Rozwdj zawodowy (stopnie i tytuty
naukowe) chronologicznie

2018 - profesor nauk biologicznych, genetyka i biotechnologia rolin
2007 - doktor habilitowany, biotechnologia

2000 - 2002 staz podoktorski University of Wisconsin, Madison, USA
1997 — doktor nauk rolniczych, genetyka i hodowla roslin

1995 - staz badawczy, Wageningen, Holandia

1993 — magister, genetyka roslin

Najwazniejsze publikacje/patenty/
z ostatnich 3 lat (maksymalnie 10)

Minicka J, Taberska A, Borodynko-Filas N, Kazminska K,
Bartoszewski G, Hasiow-Jaroszewska B (2024) Viruses infecting
Capsicum crops in Poland and molecular characterization of newly
detected bell pepper alphaendornavirus (BPEV). Crop Protection
176:106478 DOI: 10.1016/j.cropro.2023.106478
DOI:10.1016/j.cropro.2023.106478

Keller-Przybylkowicz S, Oskiera M, Liu X, Song L, Zhao L, Du X,
Kruczynska D, Walencik A, Kowara N, Bartoszewski G (2024)
Transcriptome analysis of white- and red-fleshed apple fruits uncovered
novel genes related to the regulation of anthocyanin biosynthesis. Int.
J. Mol. Sci. 25:1778 DOI:10.3390/ijms25031778

Olechowska E, Stomnicka R, Kazminska K, Olczak-Woltman H,
Bartoszewski G (2022) The genetic basis of cold tolerance in
cucumber (Cucumis sativus L.) - the latest developments and
perspectives. J. Appl. Genet 63:597-608 DOI:10.1007/s13353-022-
00710-2

Stomnicka R, Olczak-Woltman H, Sobczak M, Bartoszewski G (2021)
Transcriptome profiling of cucumber (Cucumis sativus L.) early
response to Pseudomonas syringae pv. lachrymans. Int J Mol Sci
22:4192 DOI:10.3390/ ijms22084192

Dostatny DF, Korzeniewska A, Bartoszewski G, Rawski R, Kazminska
K, Gelvonauskis B (2021) The evaluation and conservation of plant

genetic resources collected in Lithuania. Agronomy 11:1586
DOI:10.3390/agronomy11081586

Doswiadczenie w pracy z
doktorantami (obronione
doktoraty, otwarte przewody),
chronologicznie

Obronione prace doktorskie:

2021 — dr inz. Karolina Kazminska: Analiza zmienno$ci i identyfikacja
QTL dla wybranych cech owocéw dyni olbrzymie;

2019 - drinz. Renata Stomnicka: Wybrane aspekty genetycznego
podtoza odpornosci ogdrka na kanciastg plamisto$¢ wywotywang przez
P. syringae pv. lachrymans, praca obroniona z wyrdznieniem

2017 - drinz. Tomasz Mroz: Analiza strukturalna genomu
mitochondrialnego linii B i identyfikacja gendw ulegajacych specyficzne;
ekspresji u mutantéw mitochondrialnych MSC ogoérka, praca obroniona
z wyrdznieniem
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2015 — dr inz. Michat Oskiera: 2015 Molekularna identyfikacja
gatunkowa i analiza zréznicowania genetycznego polskich izolatow
Trichoderma majgcych potencjalne zastosowanie w biologiczne;
ochronie ro$lin - praca obroniona z wyr6znieniem, nagroda im. Emila
Chroboczka

2010 — dr inz. Magdalena Czarny: Analiza funkcjonalna wybranych
gendw uczestniczacych w metabolizmie wtérnym pomidora
indukowanych przez matwika ziemniaczanego (Globodera
rostochiensis)

Opieka nad realizowanymi pracami doktorskimi:

2022 - 2026 mgr inz. Bartosz Biernacik: Mapowanie molekularne genu
samokonczacego i krzaczastego typu wzrostu roslin ogérka

2019 - 2024 mgr Emilia Olechowska: Ocena tolerancji na chtéd
wybranych linii ogérka oraz identyfikacja genéw zwigzanych z
odpowiedzig ogoérka na niskie temperatury

Dorobek projektowy/grantowy
(z ostatnich 10 lat)

Kierownik projektow:
2021-2025 Identyfikacja wybranych gendw zwigzanych z typem
wzrostu ro$lin ogérka (Cucumis sativus L.). MRIRW

2023-2024 InnoSeed Opracowanie innowacyjnych w warunkach
polskich , technologii produkcji nasion wybranych gatunkéw roélin
ogrodniczych, reprodukowanych podczas poza $rodkowoeuropejskg
strefg klimatyczng oraz modelu odmiany ogérka do produkcji
ekologicznej projekt badawczo-rozwojowy, Fundusze EU na rozwdj
rolnictwa, PROW-Wspdtpraca

2018-2021 Regeneracja i waloryzacja kolekcji roslin dyniowatych.
Zadanie w ramach prac Polskiego Banku Genéw, MRiIRW

2015-2019 - Doskonalenie ogérka (Cucumis sativus L.) pod wzgledem
odpornosci na kanciastg plamistos¢, MRIRW

2011-2015 - Analiza dynamiki transkryptomu ogorka na przyktadzie
mutantéw MSC, MNiSW

Zakres tematyczny — problem
badawczy — do rozwigzania
ktérego poszukuije sie doktoranta

Temat 1: Identyfikacja wybranych genéw odpowiadajacych za
zmieniony typ wzrostu roslin ogérka (Cucumis sativus L.).

Temat 2: Mapowanie i charakterystyka funkcjonalna genu meskiej
nieptodno$ci papryki (Capsicum annuum L.) .

W obydwu pracach wykorzystane bedg metody genetyczne i
biotechnologiczne. Planowane jest skonstruowanie zageszczonych
map genetycznych, zidentyfikowanie oraz analiza funkcjonalna genéw
kandydackich, a takze opracowanie markeréw genetycznych na
potrzeby doskonalenia roslin. Prace beda realizowane w ramach
projektu badawczo-rozwojowego PROW Wspétpraca oraz MRIRW
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